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Abstract/Resumo

Cucumis melo L. (mel&o) é uma espécie originaria da Peninsula Ibérica pertencente a familia Curcubitaceae. Destaca-
se como fonte alimenticia e tem grande importancia econémica no Brasil, sendo uma das mais importantes culturas
nordestinas onde 98,36% da producdo nacional se concentra no estado do Rio Grande do Norte. O presente trabalho
objetivou a caracterizacdo e avaliagdo da diversidade cariotipica em oito acessos de C. Melo com caracteristicas
vegetativas e reprodutiva diferentes que compdem o banco de germoplasma da UFERSA através das técnicas de
coloracdo de Giemsa 3%, fluorocromos CMAS3 e DAPI e a localizagdo de sequéncias de DNA ribossomal 45S e 5S
pela hibridizagdo in situ fluorescente. As primeiras radiculas observadas apés a germinagdo foram coletadas e
colocadas em a solu¢do 2mM 8-hidroxiquinolina por 120 minutos e fixadas em solu¢do Carnoy (etanol:&cido acético
[3:1]). As preparac0es citologicas foram realizadas por esmagamento do meristema radicular apds digestdo enzimética
(celulase:pectinase [2%:20%]) e coradas com Giemsa 3%. A aplicacdo dos fluorocromos seguiu com a aplicacéo de
CMAZ3 (60 minutos) e DAPI (30 minutos). A FISH foi realizada com a utilizag&o de sondas para marcacdo das regides
de DNAr 45S e 5S. A contagem cromossdmica e analise morfométrica revelaram o nlmero cromossdmico 2n = 24
com pouca variagdo nos comprimentos absolutos e relativos entre eles. A dupla coloragdo com fluorocromos CMAS3 e
DAPI revelou bandas CMA3+/DAPI-, que permitiu a confirmacao de 01 par satelitado, e em cada acesso marcagéo de
todas os pares evidenciando as regides ricas em GC variando entre elas no tamanho e brilho. A FISH com sondas para
sitios de DNAr 45S revelou quatro sinais de hibridizacdo enquanto que os sitios de DNA 5S revelou dois sinais de
hibridizagdo, ambos em todos o0s acessos aparecendo na parte terminal dos cromossomos. Com a identificacdo dos
cromossomos individuais através da morfologia cromossdmica e avaliagdo da ocorréncia e distribui¢do das sequéncias
repetitivas especificas de DNA podera ser determinado o mapeamento fisico e a possivel ocorréncia de polimorfismos
intraespecificos, o0 que podera auxiliar em estudos relacionados a espécie.
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