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Distribuicdo de sequéncias repetitivas no genoma de duas espécies
da ordem Caprimulgiformes (Aves) evidenciado por hibridizacao
in situ fluorescente
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Abstract/Resumo

Apesar da pequena guantidade de Sequéncias Repetitivas (SRs) no genoma das aves, estas apresentam uma grande
importancia para diversidade genética dessa classe. Dentre 0os SRs destacam-se 0s microssatélites e clusters de
rDNA18s. Assim o objetivo desse trabalho foi identificar os sitios das sequéncias rDNA18s e o acimulo de
algumas sequéncias microssatélites no genoma das espécies Nyctibius griseus (NGR) 2n=86 e Hydropsalis
torquata (HTO) 2n=74. As preparac¢Bes cromossdmicas foram obtidas através de cultura de fibroblastos e cultura
de curta duragdo de medula Ossea. Para identificacdo de heterocromatina constitutiva aplicou-se a técnica de
bandeamento C, e nos experimentos de FISH utilizaram-se sondas (CGG)10, (CAC)10, (CA)15 (CAA)10,
(CAG)10 e (GAG)10 marcadas diretamente com avidina-CY3. No bandeamento C observou-se gue 0 cromossomo
W de NGR possui 0 mesmo tamanho e morfologia do cromossomo Z, porém totalmente heterocromatico
localizando-se entre os pares 3 e 4. As sequéncias (CAA)10 apresentam-se acumuladas na regido pericentromérica
do brago longo do cromossomo W de NGR, além de alguns microcromossomos. (CAG)10 também marcou um
grande bloco na regido pericentromérica, porém na regido proximal do brago curto do mesmo cromossomo. E
(GAG)10 se distribuiu pelas regides intersticiais dos bragos p e g e na extremidade do braco q do cromossomo W
de NGR. Essas trés sondas ndo apresentaram marcac¢des positivas no genoma de HTO. A sequéncia (CGG)10 foi
acumulada preferencialmente em microcromossomos nas duas espécies, porém em NGR percebe-se um acimulo
elevado na regido pericentromérica do cromossomo W. As sondas (CAA)10 e (CA)15 hibridizaram nas regides
adjuntas aos teldmeros de quase todos os microcromossomos, contudo nas duas espécies foi possivel observar um
particular acimulo dessas sequéncias também na regido pericentromética (p) do 5° par do complemento
cromossdmico. Nessas espécies, 0s clusters ribossomais estdo localizados em um par de microcromossomos, assim
como em espécies basais da classe Aves. Embora NGR e HTO pertencam a mesma ordem ambas demonstram
diferentes estagios de acimulo de SRs. Em NGR ainda destaca-se o cromossomo W, sendo possivel inferir que o
mesmo passou por um processo de acumulo de sequéncias repetitivas, o que explicaria o tamanho deste
cromossomo, fato incomum para as aves.

Keyword/Palavras-chave: Microssatélites; rDNA18s; FISH; Caprimulgiformes

1 Programa de P6s Graduacdo em Ciéncias Biol6gicas, Universidade Federal do Pampa, Sdo Gabriel, RS - marcelodesouzabio@gmail.com;
2 Programa de P6s Graduagdo em Genética e Biologia Molecular, Universidade Federal do Rio Grande do Sul, Porto Alegre-RS;

3 Graduanda em Ciéncias Bioldgicas, Universidade Federal do Pampa, Séo Gabriel, RS;

4 Laboratério de Cultura e Tecidos e Citogenética, Instituto Evandro Chagas Ananindeua, PA, Brasil e Universidade Federal do Para, PA

5 Departamento de Genética e Evolucao da Universidade Federal de S&o Carlos, SP;

6 Professores do Programa de Pds Graduacdo em Ciéncias Biologicas, Universidade Federal do Pampa, Sdo Gabriel, RS

Semina: Ciéncias Bioldgicas e da Saude, Londrina, v. 38, n. 1 - Supl 1, p. 153, maio/jun. 2017



