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rDNA 5S e rearranjos cromossomicos em Rineloricaria
(Siluriformes: Loricariidae)
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Abstract/Resumo

Dados citogenéticos de Loricariidae (Siluriformes) revelam uma extensiva variacdo de numero diploide e
plasticidade cromossémica no grupo. Nestes peixes, a localizacdo in situ de sitios de rDNA 5S em regibes co-
localizadas a sitios teloméricos intersticiais (ITS) evidenciaram o envolvimento de multiplos clusters de rDNA
5S em rearranjos cromossdmicos nas subfamilias Loricariinae e Ancistrinae. Vestigios de sequéncias
(TTAGGG)n em sitios internos podem corresponder a locais de rearranjos cromossdmicos e também sdo
considerados como pontos quentes para quebras cromossomicas, os “sitios frageis”. Este trabalho teve como
objetivo a caracterizagdo molecular de segmentos duplicados (SD) de rDNA 5S, discutir seu envolvimento
como sitio fragil, além da sua localizacdo in situ em duas populacdes de Rineloricaria latirostris. Rineloricaria
latirostris (rio das Pedras) apresentou 2n = 46 cromossomos e 5 pares marcados com rDNA 5S, além de um
par portador de ITS/fDNA 5S co-localizado, enquanto R. latirostris (rio Piumhi) apresentou 2n = 48
cromossomos, 2 pares com sitios para rDNA 5S e auséncia de ITS. Fragmentos isolados de rDNA 5S de 222
pb mostraram identidade com rDNAs 5S de outras espécies, além disso um amplificado de 702 pb apresentou
insercdo de um segmento do TE hAT em sua sequéncia, clone rDNA 5S degenerado. Ensaios de dupla-FISH
evidenciaram a co-localizagcdo de rDNA 5S/rDNA 5S degenerado, rDNA 5S/hAT e ITS/rDNA 5S em R.
latirostris do rio das Pedras, enquanto na outra populagdo estudada apenas marcacdes de rDNA 5S foram
detectadas. Segundo nossos dados, a invasdo do TE hAT no rDNA 5S gerou a regido de SD rDNA 5S
degenerado, a qual atuou como sitio fragil para quebras cromossdémicas e fusdo Robertsoniana (Rb) em
Rineloricaria. Assim, a evidéncia do SD rDNA 5S em pontos de fusdo Rb em outras espécies sugerem que esta
regido é um sitio fragil para genomas de Loricariidae e, poderia explicar parte dos eventos Robertsonianos
neste grupo de peixes.
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