~
%}Q- V Reunido Brasileira de Citogenética e Citogendmica
Q 5th Brazilian Meeting of Cytogenetics and Cytogenomics
RBC 30 e 31/Maio & 01 e 02/Junho de 2017

Caracterizacao citogenética em duas especies simpatricas do grupo
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Abstract/Resumo

Estudos citogenéticos e moleculares indicam ampla variabilidade cromossdmica em Astyanax, principalmente dentro
dos complexos de espécies. Tais fatores, somados a ampla distribuicdo geografica, porte diminuto e semelhanca
morfoldgica, contribuem para a complexidade do grupo e dificultam a identificacdo e o estabelecimento de relacoes
filogenéticas. Analises citogenéticas basicas e moleculares foram realizadas em Astyanax aff. fasciatus e Astyanax cf.
aramburui, coletadas no rio ljui, Bacia do Alto rio Uruguai. Ambas as espécies compartilharam algumas
caracteristicas cromossdmicas, tais como: nimero diploide de 46 cromossomos e mesma férmula cromossémica
(10m+22sm+8st+6a), heterocromatina preferencialmente centromérica e RONs simples (Ag- e 18S rDNA-FISH) no
brago curto do primeiro par de cromossomos acrocéntricos. Astyanax aff. fasciatus apresentou cistrons multiplos de
5S rDNA em posi¢do pericentromérica no brago curto do par de cromossomos 3, e em posi¢ao centromérica nos pares
21 e 22, diferindo de Astyanax cf. aramburui que apresentou cistrons pericentroméricos no braco longo do par 2 e no
brago curto do par 3, e em posi¢do centromérica no par de cromossomos 22. Foram verificados individuos com padrédo
intermediario de distribuicdo dos cistrons de 5S rDNA, presentes nos homologos dos pares de cromossomos 3 e 22, e
em apenas um dos cromossomos dos pares 2 e 21. Astyanax aff. fasciatus e Astyanax cf. aramburui sdo espécies
morfologicamente muito semelhantes ¢ estdao alocadas no complexo “Astyanax fasciatus”. Estudos morfologicos
ressaltam a dificuldade de classificacdo devido a grande semelhanca morfoldgica entre estas espécies, para as bacias
da Argentina e Uruguai. Os dados obtidos revelam semelhancas citogenéticas que reforcam a proximidade destas
espécies em Astyanax, no entanto, Astyanax aff. fasciatus e Astyanax cf. aramburui diferiram em relacdo ao numero e
localizagdo dos cistrons de 5S rDNA, reforcando a importancia desse marcador para a diferenciacdo de espécies
complexas em Astyanax. Também foi verificada a existéncia de espécimes com padrdo intermediario de distribui¢do
dos sitios de 5S rDNA, que sugerem representar individuos hibridos. Os resultados reforcam a complexidade
cromossdmica encontrada no grupo Astyanax fasciatus e indicam a necessidade de estudos amplos dentro deste
complexo de espécies, que incluam marcadores cromossdmicos e que englobem as espécies das bacias hidrograficas
do sul.
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