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Citogenetica comparativa de trés populac6es de Bryconamericus aff.
iheringii (Boulenger, 1887) (Characidae, Stevardiinae)

Prestes, A. B.%; Nardelli, A.%; Paiz, L.M.?; Gavazzoni, M.%; Lui, R.L.2;
Moresco, R.M.?; Konerat, J.T.%; Margarido, V.P.1?

Abstract/Resumo

Bryconamericus é um dos géneros mais numerosos de Characidae, com cerca de 60 espécies de porte reduzido,
popularmente conhecidas como “lambaris”, e ampla diversidade nas drenagens atlanticas do continente americano.
Apesar do elevado nimero de espécies, poucas foram estudadas citogeneticamente. Estudos citogenéticos em
populacdes de Bryconamericus aff. iheringii dos rios ljui (Alto rio Uruguai), Piquiri (Alto rio Parand) e Iguacu (baixo
rio Parana) revelaram 2n=52 cromossomos, sem diferenciacdo de cromossomos sexuais e com variagdo
interpopulacional de férmulas cariotipicas. Heterocromatinas foram evidenciadas na regido centromérica da maioria
dos cromossomos e telomérica em alguns pares, os quais diferiram entre as populagGes. Diferente das outras
populagdes, B. aff. iheringii do rio Iguagu apresentou ainda heterocromatinas na regido intersticial do brago longo do
par de cromossomos subtelocéntricos 15. As AgRONs mostraram-se simples para a populagcdo do rio lguagu, e
maltiplas para as demais, sendo observados dois padrdes na populagdo do rio ljui. A 18S rDNA-FISH corroborou os
resultados obtidos pela impregnacéo por prata nas populagdes dos rios ljui e lguagu, e evidenciou cistrons extras na
populagéo do rio Piquiri. A 5S rDNA-FISH evidenciou cistrons simples no segundo padrdo da populacédo do rio ljui e
na populagdo do rio Iguacu, e multiplos para o primeiro padrédo da populacdo do rio ljui e para a populagéo do rio
Piquiri. Nas populagdes dos rios ljui e Piquiri foram encontrados cistrons 5S e 18S em sintenia, variando em nimero e
nos pares portadores. A amplificacdo do DNA e posterior eletroforese em gel de agarose realizada em individuos dos
rios ljui e Piquiri, revelou para ambas as populacdes um fragmento em torno de 230pb correspondente aos genes de 5S
rDNA, e outro por volta de 400pb, o qual corresponde a variantes do 5S rDNA, devido possivelmente a inser¢cdes nos
espacadores ndo transcritos (sequéncias NTS). Apesar de apresentarem numero diploide e padréo de distribuicdo de
heterocromatina caracteristico do género, a férmula cariotipica, 0 nimero de RONs e a localizacdo dos cistrons dos
genes ribossomais mostraram-se importantes marcadores populacionais.
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