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Abstract/Resumo

A predisposicao a instabilidade e quebra de certas regides genomicas tem sido descrita como “sitios frageis” e sdo
considerados hotspots para rearranjos cromossémicos. Os sitios cromossdmicos frageis sao regides propensas a formar
gaps, constri¢es ou quebras em uma ou ambas as cromatides. Dados de sequenciamento revelaram que 0s rearranjos
cromossdmicos acontecem préximos, ou dentro, de regides ricas em DNAs repetitivos. As sequéncias LTR, LINE e
SINE foram determinadas em sitios frageis, os quais sdo reconhecidos por formar uma regido do DNA de alta
flexibilidade e baixa estabilidade. Em diversos organismos foram evidenciados segmentos duplicados (SDs)
flanqueando ambos os lados de um rearranjo cromossémico. Os SDs sdo mais facilmente reconhecidos como sendo 0s
arranjos in tandem das familias génicas ou expansdes de microssatélites. A associacao aparente entre SDs e sitios em
que ocorreram divergéncias estruturais € confirmada pela determinacdo de pontos quentes de rearranjos
cromossdmicos enriquecidos por SDs. Contudo, por conter sitios homologos, os SDs podem apenas ter facilitado o
rearranjo cromossdmico, enquanto que o ponto de quebra cromossomica pode estar localizado nas sequéncias que
flanqueiam as regides duplicadas. Trocas ndo reciprocas de sequéncias e as duplicagdes entre regides subteloméricas
sdo frequentes, especialmente quando expandem familias génicas proximas ao teldmero. Os clusters de rDNAs
apresentam caracteristicas comuns para regides de quebras cromossdémicas, tais como: sdo repetidos in tandem;
geralmente sdo localizados em regides pericentroméricas ou subteloméricas; se transpdem, estdo sujeitos a altas taxas
de recombinagdo intra e inter-cromossémica e podem estar invadidos por elementos transponiveis. Em peixes
loricariideos, o papel dos rDNAs é determinante em parte da reorganizacdo do genoma, principalmente se localizados
na regido pericentromérica ou subtelomérica. Estas sequéncias podem ser observadas em mecanismos de fusbes
Robertsonianas (Rb), evento favorecido pela proximidade fisica entre cromossomos ndao homologos contendo copias
paralogas de rDNAs durante a intérfase. Outra caracteristica chave do modelo ndo randémico de quebras é o0 re-uso
evolutivo destas regides de quebras cromossémicas em diferentes linhagens. Em Loricariidae, os géneros Rineloricaria
e Ancistrus demonstraram o envolvimento de SDs de rDNA 5S com as fusdes Rb, evidenciando-se o re-uso evolutivo
destas sequéncias para rearranjos cromossémicos.
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