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RESUMO

Objetivos: O objetivo principal deste estudo foi apresentar diferentes fontes de
informacéo para a vigilancia gendmica do SARS-COV 2. Como objetivos especificos
este estudo propde: apresentar os dados disponibilizados das fontes mapeadas,
selecionar uma fonte de informacao, detalhar e avalia-la mediante critérios de qualidade.
Metodologia: Foi realizada uma pesquisa de natureza aplicada, com uma abordagem
qualitativa e exploratéria com relagdo aos seus objetivos. Resultados: Ao utilizar os
indicadores de qualidade que avaliam os aspectos extrinsecos, intrinsecos e de
credibilidade da fonte de informacado selecionada, a Rede Genbémica da Fiocruz,
observou-se que ha oportunidades de melhorias quanto aos aspectos extrinsecos
relacionados a acessibilidade e usabilidade e que a fonte possui credibilidade
apresentando informacodes atualizadas e corretas sobre o tema. Conclusées: Apesar
do site analisado ter a usabilidade limitada, ele pode ser considerado uma boa fonte de
informacdo por disponibilizar informagdes atualizadas e corretas para o
acompanhamento da evolugdo do virus causador da COVID-19 e se fossem
implementadas melhorias nas interfaces, tornando-as acessiveis, o site proporcionara
uma melhor experiéncia de uso para os usuarios.

Descritores: Fontes de Informagao. Competéncia em Informagao. Vigilancia Genémica.
SARS-COV 2.
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1 INTRODUGAO

A COVID-19 é uma infecgao respiratoria aguda causada pelo virus SARS-
COV-2, potencialmente grave, com caracteristicas de ser altamente
transmissivel e de distribuicao global. Em dezembro de 2019 foram identificados
pacientes com pneumonia de causas desconhecidas na cidade de Wuhan, na
provincia de Hubei, na China. Alguns meses depois havia iniciado a maior
pandemia desde a gripe espanhola ocorrida em 1918 (Brasil, 2021a).

Visando conter a disseminacao do virus, até o desenvolvimento da vacina,
foi necessario adotar medidas de isolamento/distanciamento social, uso de
mascaras, ambientes ventilados, uso de alcool gel e higienizagdo das maos com
maior frequéncia.

Diante deste contexto foi preciso mudar a forma de trabalhar, estudar e
se relacionar com as pessoas. A tecnologia foi, e €, um dos principais recursos
utilizados para que a vida pudesse seguir.

A tecnologia segundo Santos, Ribas e Oliveira (2017) pode ser
relacionada ao uso de instrumentos, arte, sociedade e ideologia. O termo,
segundo os autores, ultrapassa o conhecimento de ferramentas e vai até a forma
de pensar e agir em uma sociedade.

A evolucado tecnoldgica ocorre conforme a passagem do tempo que
proporciona o aparecimento de novas necessidades para o ser humano que
busca, de modo geral, uma vida mais confortavel, o que leva ao desenvolvimento
de novas ferramentas e recursos para atender essas demandas (Santos; Ribas;
Oliveira, 2017).

No entanto, diante de um cenario pandémico, com um aumento de
pessoas conectados na internet e com o avancgo das Tecnologias da Informagao
e Comunicagao (TIC) é possivel observar um grande volume de informagdes
sendo geradas e compartilhadas, dentre as quais pode haver algumas
tendenciosas, falsas ou oriundas de fontes nédo fidedignas.

O trabalho do Araujo (2021), apresenta uma discussao sobre os diferentes
termos que estao sendo utilizados para descrever o cenario informacional atual,

com os termos: fake news, testemunhal falso, discurso do 6dio, negacionismo
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cientifico, desinformacéao e pds-verdade.

Sendo assim, é de extrema importancia que as pessoas sejam capazes
de buscar, localizar, avaliar e utilizar as informagdes de forma correta para obter
aprendizado por meio delas e consequentemente o conhecimento, ou seja,
buscar a competéncia em informacgéo.

De acordo com Vitorino e Piantola (2009) o “desenvolvimento de
habilidades e competéncias que permitam o uso consciente, criativo e benéfico
da informacdo € essencial para atuagdo do individuo no contexto social
contemporaneo”. Para isso, ha uma relagao direta em manter a necessidade de
aprendizado em buscar novos saberes, visando ampliar 0 nosso conhecimento
e ter a capacidade e habilidade para tomar decisdo com base nas informacdes
avaliadas corretamente.

A pandemia da COVID-19 ainda ndao acabou e o virus permanece
apresentando mutagdes. As vacinas sao constantemente avaliadas para verificar
0 quanto permanecem sendo eficientes. E preciso que a populagdo esteja
informada corretamente e saiba onde buscar as informacdes relacionadas ao
autocuidado e medidas necessarias para conter a disseminagao do virus.

A vigilancia gendmica € uma das instancias que auxiliam sistemas de
saude no combate e na producédo de vacinas e suas atualizagbes diante das
mutagdes ocorridas de forma natural como observado na pandemia do SARS-
COV 2 (Burki, 2021).

Com o mapeamento genético do virus é possivel identificar a
predominéncia de determinadas variantes, em populagdes especificas, que
demandam medidas sanitarias de acordo com as caracteristicas associadas
como capacidade de disseminacao, letalidade e casos de hospitalizacao
(Martins et al., 2021)

Embora o sequenciamento genético unicamente n&o seja capaz de barrar
a proliferacdo do virus, mas associado a outras informacdes e procedimentos
podem fornecer indicios sobre a circulacio, o uso de equipamentos, profissionais
e instalagdes de saude, a fim de garantir o ordenamento social e as condi¢des
sanitarias.

O entendimento de quais fatores de mutacao estdo sendo selecionados e
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a circulagao pelo mundo sao de grande importancia, porém a informacgéo e fluxo
que percorre sdo fundamentais para eficiéncia da vigilancia genémica.

Na pandemia de COVID-19 diversas iniciativas de colaboragao
internacional foram desenvolvidas e outras fortalecidas, dessa maneira, para
compartilhamento de informagdes genéticas de forma integrada, segura e
responsavel. Como exemplo dessas iniciativas: GISAID (Preparedness,
Prediction and the Prevention of Emerging Zoonotic Viruses with Pandemic
Potential), COG-UK (COVID-19 Genomics UK Consortium), Rede Regional de
Vigilancia Genémica de COVID-19 (Pan-americana) e European Nucleotide
Archive (ENA).

Contudo, essas informagbes produzidas nas instancias de vigilancia
gendmica s&o de grande importancia e de utilidade publica, ndo limitando-se
apenas as autoridades sanitarias e aos planejadores da area da saude, mas
sobretudo para toda populacdo. Sobre esta dptica, € necessario analisar as
fontes de informacéo e as dimensdes que a circundam, a fim atender a demanda
informacional desses usuarios.

O objetivo principal deste estudo foi apresentar diferentes fontes de
informacdo para a vigilancia genémica do SARS-COV 2. Como objetivos
especificos este estudo propde: i) Apresentar os dados disponibilizados das
fontes mapeadas e ii) Analisar os indicadores relacionados aos aspectos
extrinsecos, intrinsecos e de credibilidade para avaliagdo de uma fonte de
informacao de vigilancia gendémica.

A proxima secgao apresenta os procedimentos metodoldgicos, seguido do

referencial tedrico, os resultados obtidos e as consideracgdes finais.

2 REFERENCIAL TEORICO

Os principais conceitos para o desenvolvimento desta pesquisa fazem
parte das tematicas: competéncia em informacéao e fontes de informacéo, com
base na literatura da area de Ciéncia da Informacao. Assim como, a vigilancia
genbmica, da area de Ciéncias da Saude, é apresentada com relagdo ao virus
da COVID-19.

Inf. Inf., Londrina, v. 28, n. 3, p. 132 — 162, jul./set. 2023.
135



Eduardo Nascimento, Daniela S. Moreira da Silva, Angel Freddy Godoy Viera
Fontes de informagéo em vigilancia genémica do Sars-Cov-2

2.1 COMPETENCIA EM INFORMAGAO

A nogao de competéncia, independente da area, de acordo com Fleury e
Fleury (2018) esta associada aos verbos: “saber agir, mobilizar recursos, integrar
saberes multiplos e complexos, saber aprender, saber engajar-se, assumir
responsabilidades, ter visdo estratégica”. Em uma organizacgao, as competéncias
devem agregar valor econémico para ela e valor social para o individuo.

Quando a referéncia esta relacionada com informacao observa-se que ao
longo dos anos surgiram termos, relacionado com a competéncia, que visam
justamente qualificar a pessoa de tal forma que seja capaz de localizar fontes de
informacgdes, mediante suas necessidades informacionais e utiliza-las da melhor
forma possivel.

O termo information literacy, de acordo com Dudziak (2003), surgiu na
literatura em 1974 quando o bibliotecario americano Paul Zurkowoski publicou o
relatério denominado “The information service environment relationships and
priorites”. Nessa época, o foco da competéncia em informagéo estava voltado
para o aprendizado das pessoas na utilizagdo de recursos informacionais com
uma énfase instrumental (Alcara, 2021).

No Brasil, o termo competéncia em informacgao, traducao do termo para o
portugués, ganhou espago nos grupos de pesquisa no inicio da década de 2000
(Vitorino; Lucca, 2020).

Para Beluzzo, Santos e Almeida (2004) a competéncia da informagao é
um processo cuja finalidade é desenvolver competéncias e habilidades
informacionais para melhorar o pensamento critico e analitico das pessoas em
relagéo ao universo da informacgao.

Cavalcante (2016) define competéncia em informagéo como a habilidade
de saber utilizar a informagéo e as suas fontes de modo pertinente e critico.
Salientando que no contexto do processo de busca de informacéao, visando uma
recuperacao apropriada da informacao, € necessario que a pessoa saiba
identificar quais fontes sdo confidveis e partir disso, selecionar e avaliar as
informacdes recuperadas.

Para Vale e Vitorino (2019) as pessoas que sdo competentes em
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informacgao tém a capacidade de identificar as necessidades de informacéao, de
localizar as fontes que satisfagam suas necessidades, bem como, utilizar as
informagdes disponiveis para promover novos conhecimentos, solucionar
problemas e compartilhar conhecimento.

De acordo com Vitorino e Piantola (2020) a competéncia da informacéao é
parte fundamental do processo de educacgao inicial e continuada por todos os
profissionais, uma vez que constitui a base para as dimensodes: técnica, estética,
ética e politica.

A Figura 1, de Vitorino e Piantola (2011), apresenta as principais
caracteristicas das dimensdes que constituem a competéncia da informacao.
Segundo Vitorino e Piantola (2020) a dimensao técnica esta relacionada ao
saber fazer e os processos que guiam ao conhecimento; a dimensao estética
tem relacdo com o aprendizado independente e o fenbmeno de criagéo e
inovacao; ja a dimensao ética esta relacionada com o pensamento critico e

reflexivo, enquanto a dimenséo politica tem relacdo com o coletivo, com o outro.

Figura 1 - Caracteristicas das dimensdes da competéncia da informagao

Dimensio técnica Dimensdo estética Dimensio ética Dimensio politica

Meio de acio no Criatividade sensivel. Exercicio da cidadania.

contexto da informacio.

Uso responsivel da
informacio.

Consiste nas habilidades
adguiridas para
encontrar, avaliar ¢ usar
a informagio de que
precisamos,

|.i:4'.]1[;! a ideia de que o
individuo competente
em informagao ¢ aquele
capaz de acessar com
sucesso e dominat as

novas tecnologas,

Capacidade de
compreender,

relacionar, ordenar,
configurar e ressignificar

a informacgio.

Experiéncia interior,
individual ¢ tnica do
sujeito ao lidar com os
contendos de
informacio € sua
maneita de expressi-a e
agir sobre ela no ambito
coletivo,

Visa 4 realizacio do
bem comum.

Relaciona-se a questdes
de apropriagiao ¢ uso da
informacio, tais comao
propriedade intelectual,
direitos autorais, acesso
a informacio ¢
preservacao da memoria
do mundo.

Parricipagio dos
individuos nas decisfes
e nas rransformacoes
referentes a vida social,

Capacidade de ver além
da superficie do

discurso,

Considera que a
informacao ¢ produzida
a partir de (e em) um
contexto especifico.

Diante desta

Fonte: Vitorino e Piantola (2011).

perspectiva, esta pesquisa visa apresentar fontes de

informagcdes que atendam as necessidades informacionais da populacao
brasileira referente a vigilancia genémica do virus SARS-COV-2, detalhando o

site da Rede Gendmica da Fiocruz.
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2.2 FONTES DE INFORMAGAO

Antes de apresentar os conceitos relacionados as fontes de informacéao é
importante distinguir a diferenca entre dados e informag¢do. Segundo Barreto et
al. (2018) os dados sao fatos brutos que n&o receberam tratamento, isto €,
individualmente nao apresentam significado. Ja a informacgao € o resultado dos
dados tratados e organizados logicamente.

A partir da informacao esta o conhecimento que, de acordo com Vale e
Vitorino (2016), “é a informac&o contextualizada e analisada, sobre a qual se
refletiu, tendo como base outras informacgdes, experiéncias anteriores e
conhecimentos prévios ja consolidados”.

As informagdes podem ser obtidas de diferentes fontes. Segundo Araujo
e Fachin (2015) as fontes de informacgéo sdo “registros utilizados ao longo da
vida do ser humano, possibilitando ampliar a visdo do mundo em que vive e sobre
as coisas que estao a sua volta”.

Para Santos, Silva e Zattar (2016) as fontes de informacéo podem ser
caracterizadas como qualquer ferramenta que responda a uma necessidade de
informacdo. Ha diferentes formas de classificar uma fonte de informacao e
analisa-la quanto a sua dimenséao: geral ou especializada; a sua forma: formal
ou informal; e quanto ao seu tipo: primaria, secundaria ou terciaria, nao limitando-
se apenas a essas.

Com relacdo ao acesso as fontes de informagdo podem ser
disponibilizadas em diferentes meios, tais como: fontes de informacéao
impressas, fontes de informacgéao eletrénica e fontes de informagéo multimidia
(Araujo; Fachin, 2015), com acesso gratuito ou ndo, para atender a diferentes
necessidades e publicos.

Quanto aos tipos de fonte de informagéao, Blattmann (2015) define que
fontes primarias sao aquelas cujo produto de informacao é elaborado pelo autor,
como por exemplo: artigos, patentes, livros, teses, dissertagdes entre outros. Ja
as fontes secundarias revelam a participacdo de um segundo autor, contendo
informacdes de fontes primarias, alguns exemplos sao: artigos de revisao,

catalogos, dicionarios e enciclopédias. As fontes terciarias podem ser
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referenciadas como as bibliografias de bibliografias, os catalogos de catalogos,
diretorios, entre outros.

Para esta pesquisa as fontes de informacdo analisadas podem ser
caracterizadas como fontes primarias, uma vez que, elas possuem informacodes
produzidas e disponibilizadas pelos responsaveis pelo conteudo dos sites
verificados.

Em fungdo do grande volume informacional que é produzido e
disponibilizado nos ambientes digitais € necessario estabelecer formas para
avaliar a qualidade das informacdes que sao disponibilizadas.

Tomaél e Alcara (2016) apresentam um conjunto de indicadores e critérios
que podem ser utilizados para avaliar diferentes tipos de fontes de informacao e
que devem ser selecionados de acordo com o tipo de fonte levando em
consideragao suas caracteristicas. Para cada critério ha um conjunto de
parametros que podem ser utilizados na avaliagao da fonte. Os indicadores sao:

e Aspectos Extrinsecos: a avaliagdo esta relacionada com as
caracteristicas externas e de fun¢ao da fonte de informagao.
o Critérios:

m Acessibilidade: remocgao de barreiras permitindo que todos
0s usuarios tenham acesso a informagdo incluindo
considerando quem possui alguma necessidade especial.
Os parametros para analise: disponibilidade, interpretacao,
auxilio de uso e agilidade.

m Usabilidade: refere-se a facilidade de uso na navegacao,
desempenho, mapa do site, menu de navegagado. Os
parametros para analise: consisténcia da interface,
funcionalidade da fonte de informacéo, facilidade de uso e
estrutura da informacgéo e design.

e Aspectos Intrinsecos: a avaliagdo esta relacionada com os conteudos
disponibilizados pela fonte de informagao
o Critérios:
m Precisdo: esta relacionada com a veracidade das

informacgdes, sua corretude e objetividade que atenda aos
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propositos do usuario.

Facilidade de Compreensao: refere-se a facilidade de
interpretacéo, entendimento e informagéo confiavel.
Objetividade: esta relacionada com apresentagao de fatos,
e imparcialidade.

Consisténcia e Relevancia: inclusao de toda a informacéao
a que se propde, coeréncia na abordagem do conteudo,
exatidao e agregagao de valor.

Atualizagao: esta relacionada em apresentar a data em que
a informacao foi disponibilizada, links ativos e disponiveis.
Integridade: elementos que compdem a informagao
precisam estar presentes, ter informacido em quantidade
suficiente para solucionar o problema.

Alcance: esta relacionada com a amplitude da informacéao
evitando detalhamentos desnecessarios disponibilizando

informacdes suficientes para resolver o problema.

e Credibilidade: esta relacionada com a valorizagao da fonte de informacéao

e 0 uso pelos seus usuarios. Esta vinculada a sua origem, criagéo e

disponibilizacao.

e Critérios:

O

Autoridade/ Confiabilidade: Disponibilizar informacdes sobre os
autores ou organizadores, o autor ter reconhecida a credibilidade
em sua especialidade e a hospedagem da fonte.

Responsabilidade: identificagdo de quem disponibiliza e mantém

a fonte.

Além dos indicadores de aspectos extrinsecos, aspectos intrinsecos e

credibilidade, Tomaél e Alcara (2016) apresentam os indicadores: contextuais,

representacdo e aspectos de compartiihamento, que nao foram utilizados na

avaliagao desta pesquisa.
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2.3 VIGILANCIA GENOMICA DO SARS-CovV 2

Analises genéticas e epidemioldgicas podem fornecer indicios sobre o
comportamento da COVID-19 e como se manifesta ao redor de uma determinada
regido. Sallas e colaboradores apontam (2021) para o fortalecimento da rede
mundial de vigilancia gendmica € uma das vias que podem auxiliar as medidas
de controle da pandemia da COVID-19 em todo o mundo no enfrentamento do
SARS-CoV-2.

Um aspecto bastante relevante nesta tematica sdo as disparidades de
vigilancia gendmica do SARS-CoV-2 pelo mundo. Brito e colaboradores (2021)
analisaram dados globais da COVID-19, acessiveis ao publico, para identificar
aspectos relevantes que estdo associados a frequéncia dos sequenciamentos
realizados e a detecgao de variantes e suas consequéncias. Como conclusao
deste estudo, os autores apontam que as desigualdades socioeconémicas
afetam a capacidade global de combate e monitoramento do virus.

Chen et al., (2022) apresentam uma andlise do cenario global sobre
vigildncia genOGmica com dados genbémicos do SARS-CoV-2 usando uma
colecdo de dados especificos de cada pais. Neste estudo observou-se
intensidade de sequenciamento realizados, tecnologias necessarias e
disponiveis para o sequenciamento, tempo de resposta e integridade dos
metadados liberados entre regides e grupos de renda.

Esses autores ainda concluem que a vigilancia gendmica do SARS-CoV-
2 e adisponibilidade de sequenciamento variou acentuadamente entre os paises
e alertam para necessidade de compartilhamento completo de sequéncias, a
padronizacao dos arquivos de metadados, os devidos auxilios para paises com
restrita capacidade de sequenciamento e equipamentos de bioinformatica.
(Chen et al., 2022)

Estudos que associaram dados de vigilancia gendmica e restricdo de
viagens foram realizados por Lu e colaboradores (2020) numa provincia da
China. Esta pesquisa concluiu que as medidas de vigilancia sanitaria
estabelecidas na provincia, em destaque, as restricdbes nacionais de viagens foi
uma medida efetiva capaz de restringir as cadeias de transmissao locais.
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Em Wilkinson et al. (2021) foram analisados dados gendmicos de um
conjunto com 8.746 genomas de 33 paises africanos e dois territérios
ultramarinos, e concluem que os impacto da pandemia de coronavirus (SARS-
CoV-2) e a dificuldade de rastreamento em paises africanos, e destaca a falta
de padronizagao e irregulares nos dados compartilhados.

Segundo Brasil (2021b), o Ministério da Saude por meio da Coordenagéao
Geral de Laborat6rios de Saude Publica (CGLAB), seguindo as recomendagdes
da Organizagao Mundial de Saude (OMS) sobre investimentos para implantagcéo
de uma rede de sequenciamento global para o SARS-COV-2, propbés a Rede
Nacional de Sequenciamento Genético para Vigilancia em Saude em 2020.

Os objetivos desta rede sequenciamento sdo: i) identificar estratégias de
vigilancia gendmica; ii) orientar quanto aos critérios para sequenciamento de
amostras; iii) padronizar o envio dos resultados das pesquisas; iv) reforcar a
comunicacao imediata e oportuna; e v) analisar os resultados das pesquisas

genbmicas em parceria com a vigilancia epidemioldgica.

3 PROCEDIMENTOS METODOLOGICOS

A caracterizagao dessa pesquisa quanto a sua natureza € aplicada. De
acordo com Prodanov e Freitas (2013) a pesquisa aplicada tem como objetivo
gerar conhecimentos para aplicagao pratica voltados a solugéo de problemas
especificos.

Quanto a abordagem trata-se de uma pesquisa qualitativa, tendo em vista
que, € um tipo de investigacado voltado para as caracteristicas do fenbmeno
estudado levando em consideragao a parte subjetiva do problema (Bauer et al.,
2021).

Em relagdo aos objetivos trata-se de uma pesquisa exploratéria, pois
trata-se de uma pesquisa que se encontra em uma fase preliminar, visando
proporcionar mais informagdes sobre o tema que esta sendo investigado,
tornando possivel sua definigdo e delineamento (Prodanov; Freitas, 2013).

Quanto aos procedimentos técnicos foram realizadas pesquisas
bibliografica e documental, com consulta a sites da web. A pesquisa bibliografica
elaborada a partir de trabalhos existentes, produzidos por outros pesquisadores,
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pretende evitar esforgos na replicagao de estudos previamente realizados (Vale;
Vitorino, 2019), e permite deixar os pesquisadores em contato direto com
materiais ja publicados sobre o tema da pesquisa (Prodanov; Freitas, 2013).

A pesquisa documental, segundo Prodanov e Freitas (2013), “baseia-se
em materiais que ainda nao receberam tratamento analitico ou que podem ser
reelaborados de acordo com os objetivos da pesquisa”. Em fungédo do dinamismo
relacionado as mutagbes do virus é necessario consultar informag¢dées mais
atualizadas, seja em arquivos publicos ou privados, disponibilizados em sites
oficiais da area.

A partir da realizacdo das pesquisas bibliografica e documental foram
mapeadas diferentes fontes de informagdo sobre vigildncia gendmica, e
estabelecidos os critérios de selecdo e exclusdo destas fontes conforme

apresentado na Tabela 1.

Tabela 1 - Critérios de selecao e exclusao das fontes de informacgao.

Critérios para selecao das fontes de informacéo:

Conter informacodes sobre testes realizados do SARS-COV 2, suas
mutacgdes/variantes.

Esta disponivel no ambiente web e disponivel no formato digital.
Plataformas de acesso publico.

Apenas sites que informaram a origem das informagoes.

Critérios para exclusédo das fontes de informagéao:

Fontes de informacéao exclusivamente de teor jornalistico, dedicados a diversos
assuntos.

Fontes que nado estavam vinculadas a organismos de saude com OMS, OPAS e
outras instituicdes regionais.

Fontes estaticas como: artigos, relatérios técnicos e outros documentos nao
dindmicos.

Fonte: elaborado pelos autores.

ApoOs a definicdo dos critérios de selecdo e exclusdo de fontes de
informacéo foi realizado mapeamento das principais fontes de informagao sobre
vigilancia genémica do SARS-COV-2. Para isso foi realizada uma pesquisa no
Google no dia 26/05/2022 com os termos de busca apresentados na seguinte
expressao: "vigildncia genémica” OR “Genomic Surveillance” AND “Fontes de
Informacéao” OR “Sources of Information” AND “SARS-COV 2” OR “COVID-19".
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O critério de escolha pela plataforma de busca do Google foi simular uma
pesquisa de um usuario ndo especializado que nao dominasse os conceitos
técnicos da area.

A partir do mapeamento de fontes de informacdo foi selecionada e
detalhada a fonte de informagdo da Rede Gendmica da Fiocruz visando
apresentar as principais informacdes da area, de tal forma que contribua na
promog¢ao da competéncia da informacao.

Essa escolha se justifica devido ao fato que a Rede Gendmica Fiocruz,
composta por especialistas e institutos parceiros, visa aprimorar a compreensao
do SARS-CoV-2 através da decodificagcdo de seu genoma, permitindo o
acompanhamento das linhagens e mutagbes do virus no Brasil e seu
reconhecimento pela Organizacdo Mundial da Saude nas Ameéricas pela
vigilancia genémica do virus. Além do papel importante na iniciativa internacional
de compartilhamento de informagdes genémicas de virus, oferece capacitacéao
e suporte técnico em sequenciamento para instituicdes na América do Sul,
através de parcerias com a Organizagdo Pan-Americana da Saude.

Em funcao da consulta ser feita em site da web é necessario selecionar
critérios que permitam avaliar a qualidade da informacao com base no usuario e
suas necessidades. Neste trabalho os critérios para avaliar a qualidade da fonte
de informacdo selecionada s&o os indicadores estabelecidos por Tomaél e
Alcara (2016): aspectos extrinsecos, aspectos intrinsecos e credibilidade.

Para cada indicador ha os critérios de avaliagado. No indicador de aspectos
extrinsecos sédo avaliados os critérios: i) acessibilidade; e ii) usabilidade; No
indicador de aspectos intrinsecos: i) precisao; ii) facilidade de compreensao; iii)
objetividade; iv) consisténcia e relevancia; v) atualizacdo; vi) integridade; e vii)
alcante; No indicador de credibilidade: i) autoridade/confiabilidade; e ii)

responsabilidade.

4 DISCUSSAO DOS RESULTADOS

Ap6s a aplicagcdo das etapas descritas na secdo de procedimentos
metodoldgicos, a busca resultou em 7.910 registros (0,44 segundos) dos quais

foram consideradas as 10 primeiras paginas. Em seguida, nas proximas sec¢oes,
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foram apresentadas as fontes de informacdo em Vigilancia Genbmica e o
detalhamento e avaliagdo da fonte de informacao selecionada como proposto

nos objetivos deste estudo.

4.1 APRESENTAGAO DAS FONTES DE INFORMAGAO EM VIGILANCIA GENOMICA

Um dos maiores desafios na comunicagao da vigilancia Genética (VG) é
identificar as necessidades informacionais e disponibilizar a informacao de
maneira adequada, no tempo desejado, para os usuarios ou “consumidores” da
informacdo. Em um contexto pandémico, essa situagao se torna ainda mais
complexa pela dinamicidade das mutacgdes e da capacidade de disseminacgao do
virus.

Desta forma, informag¢des atualizadas sobre linhagens e mutagdes,
variantes de interesse (VOI) e de preocupacdo (VOP) do SARS-COV 2 sao os
conteudos que aparecem em destaque nessas fontes. O numero de amostras
sequenciadas € a que tem maior destaque.

As fontes de informagdes analisadas neste estudo em vigilancia genémica
(VG) demonstraram aspectos relevantes para diferentes tipos de usuarios, ou
seja, para grupos heterogéneos, dos quais disponibilizam informacao para um
publico especializado e nao especializado.

No grupo nao especializado, caracterizado pelo publico que ndo domina
os termos técnicos e buscam informagdes seguras sobre o tema de VG do
SARS-CQV 2, essas fontes disponibilizaram as seg¢des de: noticias jornalisticas,
glossario e duvidas. Outro elemento identificado, nessas fontes, para esse grupo
foram ferramentas de visualizacdo de dados contendo graficos dinamicos,
exibindo informacbes sobre a evolugdo das amostras identificadas nos
sequenciamentos realizados.

Para o grupo especializado, como cientistas, pesquisadores, profissionais
e planejadores da saude e autoridades sanitarias, foram disponibilizadas nessas
fontes conteudos de produgcao académica, protocolos e notas técnicas. Além das
funcionalidades de ferramentas de visualizagdo de dados, noticias jornalisticas,
glossario e duvidas, que também busca atender as necessidades informacionais
deste grupo, podemos destacar as ferramentas de manipulacdo de dados e
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download dos dados.

Esses dois ultimos elementos podem ser de grande valia para

profissionais da informacdo, desenvolvedores e pesquisadores onde sao

disponibilizadas aplicagbes (APIs), além de um repositério de dados brutos,

metadados e codigos de programacéo. Isso nos revela a capacidade n&o apenas

de entrega da informacgao, sobretudo a integracao e colaboragao com diversos

agentes para producgédo e analise de artefatos para combate da pandemia a nivel

global. O resultado da primeira etapa foi sintetizado no Quadro 1.

Quadro 1 - Fontes de informagao em vigilancia genémica selecionadas.

Ferrame

In;g;rza Fer:::;ne ntas No’gma Relaté
Fonte sobre  Visuais mzer“aul Trélgr?ic P?(;gel
Linhage e a éo%e jornalis
ns Gréficas IZ();a do tica
GISAID (https://www.gisaid.org/) \ \ \ \ \
Portal Pangolin (https://cov-
lineages.org/index.html) \ \ \ N/A v \
European Nucleotide Archive
(https://www.ebi.ac.uk/ena/brow
ser/home) \ \ \ V V \
COG-UK (COVID-19 Genomics
UK Consortium)
(https://www.cogconsortium.uk/) \ \ V V V
Laboratérios regionais de
sequenciamento da Fiocruz
(http://www.genomahcov.fiocruz.
br/dashboard-pt/) \ \ \ \ \ V
Instituto de Saude Publica do
Chile (ISPCH) \ \ \ N/A \ N/A
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(https://www.ispch.cl/isp-covid-
19/)

Nextstrain
(https://nextstrain.org/) \ N N \ N N
Rede Regional de
VG de COVID-19
(https://lwww.paho.org/pt/node/4

951/rede-regional-vigilancia-
genomica-covid-19) \ v \ N N N

Fonte: Elaborado pelos autores. N/A = n&o identificado. VG = vigilancia genémica.

O aspecto - informagdes sobre linhagens do virus - € conteudo principal
para quem busca informagdes sobre a vigilancia gendmica. Nesta instancia, &
informado a frequéncia com que determinada linhagem foi encontrada em
circulagdo, a descoberta de novas linhagens em um territorio ou espacgo
geografico e a predominancia de linhagens em um periodo de tempo. Informar
este tipo de conteudo contribui para a competéncia da informagdo em saude,
oferecendo o0 acesso, 0 uso e a capacidade de avaliar informagdes num
momento pandémico e subsidiar a¢gdes individuais e coletivas.

As ferramentas visuais e graficas tém o poder de simplificar informacdes
complexas e foram identificadas em todos os websites verificados. Elas
permitem a visualizagdo de padrdes, tendéncias e relagdes que podem nao ser
imediatamente aparentes em dados brutos ou texto escrito, facilitando a
interpretacéo e analise dos dados. O uso de ferramentas visuais e graficas é
essencial para promover a competéncia da informacdo, tornando-a mais
acessivel, compreensivel, memoravel e comunicavel.

As ferramentas para manipulacédo de Dados sdo de grande relevancia
nesse contexto, pois permitem o0 acesso, a avaliagado e o uso das informacdes
genbmicas para pesquisadores, o compartilhamento entre centros de pesquisas
e o desenvolvimento de vacinas. Desta forma, a dimensao técnica pode ser
melhor atendida para o consumo informacional e todos os websites analisados

apresentaram este tipo de instrumental.
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As noticias jornalisticas sao essenciais para a competéncia da
informacao, fornecendo informagdes atualizadas, promovendo transparéncia e
tornando-as mais acessiveis e compreensiveis para um publico amplo, desta
forma contribui para a dimensé&o ética onde a divulgagéo e o uso responsavel da
informacao é utilizado para atingir objetivos coletivos. Apenas dois websites ndo
apresentaram este tipo de conteudo: Portal Pangolin e o Instituto de Saude
Publica do Chile.

Os relatorios técnicos, identificados em todas as plataformas analisadas,
ajudam a construir uma base de conhecimento sdlida e acessivel, que pode ser
utilizada por pesquisadores, profissionais e estudantes para inspirar novas
pesquisas, projetos e iniciativas. Este elemento contribui para a dimensao
politica servindo de base informacional no planejamento e implementagéo de
politicas publicas e estratégias sanitarias. Ao fornecer analises detalhadas de
problemas e desafios especificos, esses relatérios ajudam governos,
organizagdes e empresas a desenvolverem solugdes eficazes e baseadas em
evidéncias, sobrepondo-se apenas ao aspecto do discurso ou conteudo textual.

A divulgacdo dos parceiros revela a integracdo com a comunidade
regional como também internacional, uma vez que a vigilancia genémica de um
virus com capacidade de gerar uma pandemia, € de extrema importancia o
compartilhamento de informacdes institucionais. Todavia, ao informar para os
usuarios a origem e obteng¢do dos dados de maneira padronizada, atualizada e
veridica, o que facilita o consumo da informagado necessaria no ambito das
dimensoes técnica e ética da competéncia informacional. Apenas uma instituicao

nao apresentou este aspecto no website (Instituto de Saude Publica do Chile).

4.2 FONTE SELECIONADA: REDE GENOMICA FIOCRUZ

No inicio do ano de 2020 o Ministério da Saude em conjunto com a OMS
vem promovendo iniciativas para o combate da Covid-19 nas Américas. A
instauragdo de um grupo de referéncia se fez necessario para integragao e
organizagao das agdes no Brasil, que inclui uma Rede de colaboragao que atua
ativamente na vigilancia genémica do SARS-CoV-2.

Desta forma, é possivel acompanhar as variantes do coronavirus e
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auxiliar na tomada de decisao que impactam as condi¢cdes sanitarias do pais,

principalmente no que se refere a tecnologias de diagnéstico com precisao e a

capacidade de desenvolver vacinas mais eficazes.

A Rede Genbmica Fiocruz foi instituida como um polo que integra

especialistas e parceiros institucionais pelo Brasil que se dedicam em garantir a

integridade e padronizagdo dos dados produzidos na decodificacdo e

sequenciamento do genoma viral sobre o comportamento do SARS-CoV-2. O

fluxo de dados é apresentado na Figura 2.

Figura 2 - Fluxo de dados da Vigilancia Genética de SARS-COV 2
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Fonte: Brasil (2021). *Sistema Gerenciador de Ambiente Laboratorial (GAL) Brasil (c2008).

A Rede integra um projeto de colaboragéo internacional denominado

GISAID, para compartilhamento de informagdes sobre genomas do coronavirus

de acesso publico, além do trabalho de curadoria na América do Sul. A partir de

uma cooperagao com a Organizagao Pan-Americana da Saude (OPAS) a Rede

Gendmica Fiocruz também é responsavel por fornecer a capacitacdo técnica e

orientagbes sobre o processo de sequenciamento e geragdo de dados,

subsidiando profissionais e especialistas de instituicdes no Brasil e na regiao sul-

americana (Fiocruz, [2024a]).

A Pégina Inicial (home) disponibiliza no seu website as seguintes sec¢des:

Apresentagao institucional,

Duvidas, Contato e Endereco (Figura 3).

Dashboard, Publicagoes,

Noticias,

Glossairio,
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Figura 3 - Pagina inicial do website da Rede Fiocruz

25 genomahcov.fiocruz.br
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COM O OBJETVO DE ESTUDAR E MONITORAR
AS MUTACOES GENETICAS DOS VIRUS

NO BRASIL.

GISAID .
LINHAGENS EM
CIRCULACAO

® 485
Fonte: Fiocruz ([2024a])

Apresentacgao institucional da Rede - nesta segao é apresentado os polos
de sequenciamento no Brasil e o grupo de instituicbes que colaboram com a rede

e as Equipes Fiocruz (Figura 4).

Figura 4 - Rede Fiocruz de Vigilancia Genémica no Brasil.

Polos de sequenciamento

@ Ministério da Saldde

@ Unidades Fiocruz

@ Outras Instituices Parceiras

Fonte: Fiocruz [2024b].

As instituicbes colaboradoras contam com um conjunto de institutos,

Inf. Inf., Londrina, v. 28, n. 3, p. 132 — 162, jul./set. 2023.
150


http://www.genomahcov.fiocruz.br/a-rede/

Eduardo Nascimento, Daniela S. Moreira da Silva, Angel Freddy Godoy Viera
Fontes de informagéo em vigilancia genémica do Sars-Cov-2

laboratérios, entidades ligadas a Secretarias de saude e universidades que sao

apresentadas na Tabela 2.

Tabela 2 - Grupo de instituicdes colaboradoras.

Rede Genomica Fiocruz

Instituto Adolfo Lutz

Instituto Evandro Chagas

Laboratério Central de Saude Publica do Espirito Santo

Laboratério Central de Saude Publica do Para

Laboratério Central de Saude Publica da Paraiba

Laboratério Central de Saude Publica de Santa Catarina

Laboratério Central de Saude Publica de Sergipe

Laboratério Central de Saude Publica do Rio Grande do Sul

Laboratério Central de Saude Publica da Secretaria de Estado da Saude do Acre
HLAGYN da Secretaria Municipal de Saude de Aparecida de Goiania

Laboratério de Vigilancia Molecular Aplicada da Escola Técnica de Saude
Universidade Federal da Paraiba

Nucleo de Pesquisa em Inovacao Terapéutica da Universidade Federal de
Pernambuco

Laboratério de Virologia Clinica — Virus Respiratérios do Departamento de Medicina
da Universidade Federal de Sao Paulo

Laboratério de Analises Moleculares Avancadas da Faculdade de Ciéncias da Saude
do Trairi / Universidade Federal do Rio Grande do Norte

Laboratério de Doencas Infecciosas e do Cancer do Departamento de Microbiologia e
Parasitologia / Universidade Federal do Rio Grande do Norte

Laboratério de Biologia Molecular e Sequenciamento da Universidade Federal de
Santa Maria

Laboratorio de Microfluidica da Universidade Federal de Goias

Fonte: Fiocruz ([2024b]).

Na seg¢do de Dashboards s&o disponibilizadas ferramentas de
visualizagdo como graficos e tabelas. Essas quantificagbes genbmicas séo
apresentadas com a unidades de medidas adequadas, fornece o periodo de
analise e a fonte de dados (Figura 5). A interatividade é outra caracteristica desta
secao, apresenta mapas dinamicos e recursos como download da imagem ou

dos dados.
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Figura 5 - Grafico dindmico disponibilizado no website em ago/2022 (genomas
analisados x periodo de amostragem no Brasil).
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Fonte: Fiocruz ([2022]).

Na secdo de Publicagbes sao disponibilizadas produgcdes académicas,
notas técnicas e protocolos, dedicado ao publico especializado. Em Noticias,
espacgo destinado a reportagens jornalisticas atualizadas. No Glossario sao
disponibilizados com base em verbetes contidos no website e nas publicagdes
da Rede Genbmica Fiocruz. Na secao Duvidas é apresentada com um rol de
perguntas frequentes e respostas, a fim de esclarecer alguma questdo pelo
usuario. Na seg¢ao Contato e Enderego sdo apresentados os meios de contactar
a fonte através do email institucional, como também, endereco para
correspondéncias.

Analisar o conteudo de uma fonte de informacao é apenas uma etapa, se
faz necessario analises com maior profundidade. Desta forma, neste estudo a
avaliagao dos critérios se pautou em analisar trés indicadores: Aspecto

Extrinseco, Aspecto Intrinseco e Credibilidade, apresentados na Tabela 3.
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Tabela 3 - Avaliagao da fonte de informacgao.

Indicador Critério Itens Avaliados Avaliagéo
Disponibilidade () Atende (X) Nao
atende
5 () Atende (X) Nao
Interpretacao e
Acessibilidade ronde (X Na
Auxilio ao Uso () Atende (X) Nao
atende
Agilidade () Atende (X) N&o
Aspecto e
Extrinseco -
Consisténcia De Iu* (') Atende (X )N&o
atende
Funcionalidade Da Fi** (X') Atende ()N&o
atende
Usabilidade oo () N3
Facilidade de Uso - Interface ) /\ende (X) Nao
atende
Estrutura da Informagéo e (X') Atende ( )Né&o
Design atende
Precisdo Veracidade (X) Atende ( )Nao
atende
= ( ) Atende (X) Nao
) Interpretacéo N
Facilidade D~e | RS
Compreensdo - Entendimento
atende
Clareza )
Confiabilidade da Informag&o (X)Atendel(jNao
atende
Imparcialidade (X) Atende ( )Nao
Obietividad atende
Aspecto jetividade )
Intrinseco Objetividade na Coleta (X) Atende ( )N&o

atende

Consisténcia E
Relevancia

Cobertura

Coeréncia na Abordagem

Agregacao de Valor

Exatidao

Utilidade da Fonte

(X) Atende ( )Nao
atende
(X) Atende ( )Nao
atende

(X) Atende ( )Nao
atende

(X) Atende ( )Nao
atende

(X) Atende ( )Nao
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atende

Data - Disponibilizagao da
Informagao

(X) Atende ( )Nao
atende

(X) Atende ( )Nao

Atualizacdo Links Ativos e
Informacdes Atuais oS AT (N
atende
Informacodes Suficientes (X) Atende ( )N&o
atende
Integridade i
- () Atende (X)Nao
Excesso de Informagdes
atende
Alcance Amplitude da Informagéo GBI NEE
atende
Apresentacdo Completa da (X) Atende ( )Nao
Info. atende
Autoridade/ Autor Reconhecida (X) Atende ( )Nao
Confiabilidade Credibilidade atende
Credibilidade Hospedagem da Fonte (X) Atende ( )Néo
atende
|dentificagdo (X) Atende ()N&o
atende
Responsabilidade %) Atond s
Identificacdo da Fonte (X)Atendel(jNao
atende

Fonte: Elaborada pelos autores. *IU - Interface do Usuario. **FI - Fonte de Informagéao

Os resultados desta etapa demonstraram que o indicador Aspecto
Extrinseco, quanto ao critério de acessibilidade ndo é atendido. Foi observado
que o site ndo possui leitor de Libras (Lingua Brasileira de Sinais) o que permitiria
traduzir os conteudos textuais para Libras. Ndo ha uma opc¢ao de configuracao
de alto contraste que € um recurso que se aplica uma cor escura de fundo e as
letras claras (fundo preto e cor da fonte branca), podendo também alterar o
tamanho da fonte. Ainda com relagcado a acessibilidade ndo ha um recurso de
zoom para ampliar as imagens. Todos estes itens, se implementados, poderiam
incluir pessoas com necessidades especiais de médio ou alto déficit de viséo,
alguns graus de daltonismo e pessoas surdas.

O segundo critério relacionado a usabilidade é atendido parcialmente. O

site n&o disponibiliza uma ferramenta de busca, o menu superior néo fica
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disponivel durante a utilizagdo do scroll vertical e no final das paginas nao ha
uma opgao para retornar ao topo; ha textos sublinhados como se fossem links,
no entanto quando o usuario colocar o cursor do mouse nao ha link habilitado.
Desta forma a facilidade de uso e a consisténcia ficam comprometidas. Por outro
lado, a estrutura da informacdo e o design apresentam boas caracteristicas,
como por exemplo, a visibilidade da localizagao do usuario, coeréncia entre a cor
da fonte e fundo das interfaces.

Quanto ao indicador de Aspecto Intrinseco, a Precisédo, a Objetividade e
Consisténcia e Relevancia foram os pontos mais fortes avaliados neste
indicador. A Facilidade De Compreensdo - Clareza foi um dos pontos mais
criticos identificados, sendo a Interpretagdo e Entendimento passivos de
melhora.

A Atualizagdo € um critério que exige bastante rigor diante da
problematica, pois as fontes de informacao devem responder a dinamicidade das
mutagdes que ocorrem naturalmente. Em consequéncia disto, a fonte analisada
demonstrou a capacidade de atualizar o usuario a fim de responder a
necessidade de informagao do usuario.

No critério de Integridade o Excesso de Informagdes foi o item destacado,
a secao que apresenta dados estatisticos - Dashboards ainda € um desafio,
devido ao fato da grande quantidade de graficos e tabelas distribuidos na pagina.
A Amplitude da Informag&o, no critério Alcance, foi um item classificado como
satisfatorio, apresentando a profundidade necessaria para o entendimento do
problema em questao.

O ultimo indicador analisado, a Credibilidade, foi o bloco de critérios
melhor avaliado neste estudo. Os itens avaliados nesta secdo como a
Autoridade/ Confiabilidade sao notorios pelo prestigio e integridade da instituicao
ndo apenas no pais, mas como referéncia nas Américas quanto a tematica de
vigildncia gendmica. A Responsabilidade ultimo critério avaliado, tem o rigor
necessario para fonte de informacdo em VG, sempre contendo a Ildentificacdo
da Fonte na apresentacao das informagdes ao usuario.

Ao analisar os resultados da avaliagdo de qualidade realizada por meio

dos critérios apresentados na Tabela 3 pode-se observar que ha impacto no
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desenvolvimento da dimenséo técnica da competéncia da informagéo quando os
critérios que nao sao atendidos. De acordo com Vitorino e Piantola (2011) a
dimensao técnica consiste na habilidade obtida para localizar, avaliar e utilizar a
informagéo necessaria.

Diante deste contexto, havera cenarios onde o usuario que acessar o
portal ndo podera consumir o conteudo apresentado porque ele nao € acessivel.
Por exemplo, um usuario surdo que necessite de um tradutor para LIBRAS nao
consegue ler o conteudo porque esta funcionalidade nao esta disponivel. Além
disso, ndo ha recursos nas interfaces que permitam aos usuarios com baixa
visdo alterarem o contraste da pagina, e/ou ampliar o tamanho da fonte. A
organizagao das informagdes ndo sdo intuitivas e o portal ndo possui um mapa
do site para facilitar a navegag¢ao, bem como, ndo ha consisténcia nas paginas,
o que dificulta a aprendizagem dos usuarios, tendo em vista que ndao ha um
padrao no layout das paginas.

O nado atendimento dos critérios de acessibilidade e facilidade de
compreensao e clareza impactam diretamente no desenvolvimento da

competéncia informacional.
5 CONSIDERAGOES FINAIS

O objetivo deste trabalho foi realizar um levantamento de fontes de
informagéo e detalhar a fonte de informacdo Rede Gendémica Fiocruz visando
promover o desenvolvimento da competéncia informacional das pessoas que
necessitam buscar informacdes nesta fonte para resolver problemas e/ou
desenvolver novos conhecimentos.

Na etapa de procedimentos metodoldgicos foi realizado mapeamento de
fontes de informagdo em Vigilancia Gendmica com as strings de busca em
sistemas de recomendacgao. Em seguida, foram definidos os critérios de inclusao
e exclusdo dos documentos (websites) e a estratégia para extragao de dados.

Foram selecionadas oito fontes de informagdo sobre o tema vigilancia
genbmica, todas as fontes apresentam informagdes atualizadas sobre variantes
identificadas, GISAID, COG-UK, Rede Regional de Vigilancia Genbmica de
COVID-19, Instituto de Saude Publica do Chile (ISPCH), além de outras fontes
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apresentadas. A partir do conjunto selecionado, somente duas fontes néao
atendiam aos seis aspectos analisados, que sao: noticias jornalisticas (ausente
em duas fontes de informacado) e parceiros (ausente um apenas uma fonte de
informagao).

A fonte de informacdo selecionada para ser analisada foi a Rede
Gendmica Fiocruz. O indicador de Aspectos Intrinsecos, a Interpretagdo e o
Excesso de Informagbes foram os itens avaliados que merecem maior atencao.
O indicador de Credibilidade foi o melhor avaliado, sendo a completude das
informacgdes e a Credibilidade Reconhecida da instituicdo um dos pontos de
destaque do bloco.

Quanto indicador de aspectos Extrinseco teve como pontos cabiveis de
ajustes quanto a Disponibilidade, Interpretagdo, Auxilio ao Uso, Agilidade e
Facilidade de Uso - Interface. Observou-se que o site apresenta informagdes
atualizadas e corretas, no entanto, € um site sem acessibilidade, o que exclui
usuarios com deficiéncia, bem como, alguns problemas relacionados a
usabilidade como a falta de consisténcia entre as paginas. A auséncia de um
padrao no layout das paginas pode impactar o processo de aprendizagem do
usuario.

Ainda no aspecto da usabilidade, o site ndo disponibiliza um recurso de
busca, pesquisa simples ou avangada, o que dificulta a navegagdo. Ha uma
grande densidade informacional que pode dificultar o uso. Além disso, tem
muitas imagens que deixam o site com o desempenho comprometido devido a
lentiddo no carregamento das imagens.

Diante deste contexto sugere-se que os responsaveis pelo site realizem
uma inspe¢ao de usabilidade e disponibilizem algum meio para os usuarios
reportarem seus feedbacks quanto a utilizagao do portal.

Apesar do site ter a usabilidade limitada, ainda assim, ele pode ser
considerado uma boa fonte de informacdo pois disponibiliza informagdes
atualizadas e corretas sobre um tema bastante importante que é o
acompanhamento da evolugao do virus causador da COVID-19. Implementando
melhorias nas interfaces e tornando-as acessiveis, o site proporcionara uma

melhor experiéncia de uso para os usuarios e consequentemente proporcionara

Inf. Inf., Londrina, v. 28, n. 3, p. 132 — 162, jul./set. 2023.
157



Eduardo Nascimento, Daniela S. Moreira da Silva, Angel Freddy Godoy Viera
Fontes de informagéo em vigilancia genémica do Sars-Cov-2

uma melhor aprendizagem e contribuicdo no desenvolvimento da competéncia
da informacéo.

As limitagdes do estudo, a utilizagdo de outros termos de busca, inclusive
em outros idiomas, pode alterar o resultado da busca e consequentemente
outras fontes de informagcdo podem ser apresentadas. Como sugestbes de
pesquisa a utilizagdo de outros indicadores, que possam oferecer outras

perspectivas sobre o objeto de estudo abordado nesta pesquisa.
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INFORMATION SOURCES ON SARS-COV-2 GENOMIC
SURVEILLANCE.

ABSTRACT

Objective: The main objective of this study was to present different information sources
for the genomic surveillance of SARS-COV 2. The specific objectives of this study are:
to present the data available from the mapped sources, to select an information source,
and to detail and evaluate it using quality criteria. Methodology: An applied research
was carried out, with a qualitative and exploratory approach in relation to its objectives.
Results: By using the quality indicators that assess the extrinsic, intrinsic and credibility
aspects of the selected information source, the Fiocruz’s Genomics Network, it was
observed that there are opportunities for improvement regarding the extrinsic aspects
related to accessibility and usability and that the information source has credibility by
presenting up-to-date and correct information on the subject. Conclusions: Although
the analyzed website has limited usability, it can be considered a good information
source because it provides updated and correct information for monitoring the evolution
of the virus that causes COVID-19 and if improvements were implemented in the
interfaces, making them accessible, the website will provide a better user experience for
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users.

Descriptors: Information sources. Information Literacy. Genomic Surveillance. SARS-
COV-2.

FUENTES DE INFORMACI()N PARA VIGILANCIA
GENOMICA DEL SARS-COV-2

RESUMEN

Objetivo: El objetivo principal de este estudio fue presentar diferentes fuentes de
informacion para la vigilancia gendmica del SARS-COV 2. Como objetivos especificos
este estudio propone: presentar los datos disponibles de fuentes mapeadas, seleccionar
una fuente de informacién, detallarla y evaluarla utilizando criterios de calidad.
Metodologia: Se realiz6 una investigacion aplicada, con un enfoque cualitativo y
exploratorio en relacion a sus objetivos. Resultados: Al utilizar los indicadores de
calidad que evaluan los aspectos extrinsecos, intrinsecos y de credibilidad de la fuente
de informacion seleccionada, la Red Gendmica de la Fiocruz, se observé que existen
oportunidades de mejora en cuanto a los aspectos extrinsecos relacionados con la
accesibilidad y usabilidad y que la fuente tiene credibilidad al presentar informacion
actualizada y correcta sobre el tema. Conclusiones: Aunque el sitio web analizado tiene
una usabilidad limitada, se puede considerar una buena fuente de informacion ya que
proporciona informacion actualizada y correcta para el seguimiento de la evolucion del
virus que causa el COVID-19 y si se implementaron mejoras en las interfaces
haciéndolas accesibles, el sitio web proporcionara una mejor experiencia de usuario a
los usuarios.

Descriptores: Fuentes de Informacion. Competencia Informacional. Vigilancia
gendmica. SARS-COV-2.
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